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Thomas Haaf (Abb. 3)

Abbildungslegende

Abb. 1 (rechts oben) Aktives Chromatin (oben) und inaktives Chro-
matin (unten). Im aktiven Chromatin sind bestimmte Histonreste
acetyliert (Ac), die Nukleosomen (blau) sind locker gepackt und ein
Transkriptionsfaktor (TF) kann an der DNA binden. Im inaktiven
Chromatin sind diese Histonreste sowie bestimmte Cytosinreste
methyliert (CH3) und durch heterochromatische Proteine (z.B. HP1)
komplexiert. Auf Grund der dichten Packung der Nukieosomen ist
die DNA nicht mehr fiir einen Transkriptionsfaktor zuganglich.

Abb 2 (links oben) Genomisches Imprinting. Die miitterlichen Im-
prints (rot) werden in der Keimbahn ausgeléscht und neu gesetzt.
Nach der Befruchtung werden die imprints zusammen mit der DNA
repliziert. .

Abb. 3 (unten mitte) Globales Methylierungsmuster in einem Zwei-
zellembryo. Der obere Embryo zweigt ein normales Muster, im un-
teren Embryo ist die rechte Zelle hypomethyliert. Siehe dazu den
Beitrag von Thomas Haaf.
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